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AL (ppm) Al Zn Cu
E82AIDG N.D 10.14+0.076 N.D
FOWI N.D 9.67+0.489 N.D

Ft b (ppm) Al Zn Cu
E LR N.D 46.78+1.553 3.15+0.512
FOWI N.D 50.44+3.687 457+0.376




